1. Mit jelent a biológiai adatokra vonatkozó Moore törvény?
2. Mennyibe kerül 2011-ben egy
a. SNP megmérése,
b. egy exome szekvenálás,
c. egy teljes genome szekvenálás?
3. Hány darab teljes emberi genome volt elérhető 2011-ben?

4. Mi a különbség a számítás-intenzív/szimulációs és az adat-intenzív/adatelemzési tudományos korszakok között?

5. Mit nevezünk hipotézismentes kutatásnak?

6. Mi tette lehetővé a hipotézismentes kutatások megjelenését?

7. Mi jelenleg a a hipotézismentes kutatások egyik szűk keresztmetszete?

8. Ismertesse a kísérlettervezés általános/ideális lépéseit.
9. Mit nevezünk ontológiának? Nevezzen meg legalább két ontológiát?

10. Mit nevezünk szövegbányászatnak?

11. Mi a génprioritizálás és milyen információforrások használhatóak fel tipikusan ennek folyamatában?

12. Mi a szekvenciális/adaptive kísérlettervezés elve?

13. Írja le a bayesi döntéselmélet alapfogalmait és egy döntés/választás várható hasznosságának a meghatározásának a módját.
14. Mi a “hiányzó örökletesség” problémája, és milyen magyarázatok születtek rá?

15. Melyek a kritériumai egy oksági kapcsolat megállapításának?

16. Mi a Bayes szabály (tétel), és mi adja a jelentőségét?

17. Hasonlítsa össze a gyakoriságon alapuló és a bayesi statisztika főbb fogalmait.

18. Milyen értelmezései vannak a Bayes hálóknak?

19. Adjon példát egy úgynevezett naív Bayes hálóra.

20. Mit nevezünk zavaró változónak?
21. Mit nevezünk egy változó Markov határának? Mi a jelentősége a diagnosztikában és predikcióban?

22. Mi a különbség az asszociáció és az erős releváncia relációk között?

23. Rajzoljon fel egy döntési hálót egy diagnosztikai teszt hasznosságának modellezésére.

24. Illusztálja egy példával egy diagnosztikai teszt terápiaválasztásra vonatkozó költség-haszon elemzését.

